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Rovid tematika:
A kurzus célja alapvetd fehérje bioinformatika modszerek bemutatasa és alkalmazasa.

Az utdbbi években egyre nyilvanvalobba valt, hogy a fehérje szerkezet-funkcid Osszefiiggés joval
Osszetettebb, mint azt korabban gondoltak. A fehérjék, kiilondsen a sejt szabalyozasi folyamataiban
részt vevé fehérjék nagyon gyakran modularisak. Ennek a modularis felépitésnek az 0Osszetevoi
globularis domének mellett rendezetlen régiok, coiled-coiled szakaszok, linearis motivumok is
lehetnek. A kurzus soran a hallgatok megismerkedhetnek azokkal az alapvetd bioinformatikai
eszkozokkel, amelyekkel a fehérjék modularis felépitése elemezhetd és josolhatd, a modszerek konkrét
példakon vald alkalmazas pedig segit az eredmények értd0 modon torténd kiértékelésében.

A kurzus soran elsGsorban a koOvetkez6 modszerek és adatbazisok Kkeriilnek felhasznalasra:
CLUSTALX, BLAST, JalView, PFAM, ELM, STRING, IUPRED, PhosphoELM

Ertékelés:
Beadando feladat, két fehérje (egy szabadon valaszott, egy pedig egy eldre meghatarozott listabol
kivélaszott fehérje) minél teljesebb elemzése a kurzus soran ismertetett modszerekkel.



